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Eatris+ projekt – Multiomická studie

• EATRIS (European Advanced Translational Research Infrastructure in Medicine)

• Projekt podpořený v rámci programu H2020

• 20 partnerů

• 2020 – 2023

• Efektivní rozvoj personalizované medicíny 



Eatris+ projekt – Multiomická studie

• Základní myšlenky:

• Vytvoření mostu mezi poznatky vědců  a potřebami kliniků

• Vytvoření multiomických přístupů a překonání systémových překážek ovlivňujících obor biomarkerů:

• Nízká úroveň technologické a analytické harmonizace

• Špatná správa dat a dodržování zásad FAIR (nalezitelná, dostupná, interoperabilní a opětovně využitelná)

• Nepochopení vztahu mezi genomovými biomarkery a downstream molekulárními markery

• Nedostatek spolehlivých kontrolních referenčních hodnot pro tyto biomarkery u zdravé populace

• Špatné pochopení klinických potřeb, které má za následek omezené klinické přijetí



Multiomický toolbox

Multiomické
technologie (WP1)

• Genomika
• Epigenomika
• Transkriptomika
• Metabolomika
• Proteomika

Univerzitní a 
komerční subjekty

- Pilotní přístup

Data stewardship
a integrace (WP2)

Hodnocení kvality
(WP3)

Otevřený zdroj, obsahující:

• SOPs
• Příručky pro správnou praxi
• Referenční materiály
• Parametry hodnocení kvality
• Kritéria pro referenční hodnoty
• Pokyny pro řešení problémů
• Nástroje pro analýzu dat
• Repozitář dat
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Multiomická studie - Proteomika

• Vypracování standardních operačních protokolů

• Mezilaboratorní a vnitro-laboratorní hodnocení kvality

• Zpracování a analýza vzorků pomocí proteomiky, definice kvalitativních kritérií pro datové výstupy

• FAIRifikace dat české kohorty a analytického procesu

• Návrh pracovního postupu pro společnou analýzu multi-omics dat



SOPs



Mezi-laboratorní hodnocení kvality
• chinese-quartet.org - Quality Control and Data Integration of Multi-omics Profiling

• Zheng, Y., Liu, Y., Yang, J. et al. Multi-omics data integration using ratio-based quantitative profiling with Quartet reference 

materials. Nat Biotechnol (2023)

• NIST - National Institute of Standards and Technology (USA)



Vnitro-laboratorní hodnocení kvality
• Pravidelné měření standardů (komerčních nebo vytvořených)

• Pravidelné vyhodnocení standardů

• SST test

• Pravidelná údržba přístrojů



Proteomická analýza
Od vzorků k datům

100 µg 

FASP

1 µg

peptidyproteiny

OMIX Tips



FAIR principy v praxi
Práce s  daty

• ~ 200 GB raw data; 2,2 TB raw data + standardy + data z procesování

• F – nalezitelná - privatecloud.imtm.cz (41 TB – raw dat a procesovaných dat) a DRE

• Pseudoanonymizace, pojmenování jednotlivých vzorků!

• A – dostupná

• PRIDE Archive– repozitář pro data z hmotnostní spektrometrie (EMBL-EBI)

• I – interoperabilní

• UniProtKB, Gene symbols, Minimum Information About a Proteomics Experiment (MIAPE)

• R – opětovně využitelná

• Dostatečně anotována, ISA-Tool, SDRF file (Sample Data Relationship Format)



Multiomics toolbox
• https://motbx.eatris.eu/

https://motbx.eatris.eu/


• https://motbx.eatris.eu/resource-category/proteomics/

https://motbx.eatris.eu/resource-category/proteomics/


Děkuji za pozornost!
jarmila.stankova@upol.cz
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